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ACTIVA MECANISMOS DE INFLAMACIÓN

ANTECEDENTES



1. Modelar la estructura terciaria de Bar 1 y analizar sus características
fisicoquímicas y estabilidad en solución fisiológica

2. Modelar la interacción de Bar 1 con dominios extracelulares de TLR2,
TLR4/MD 20 y TLR3.

3. Predecir de efecto inmunológico mediante el análisis de similitud con
péptidos que STAT 3/IL 10. Estudiar si Bar1 condiciona un perfil
proinflamatorio o antiinflamatorio.

4. Estudiar en cultivos de MSC la señalización temprana de NF-κβ, MAP
quinasas, IRF3, expresión de MyD88 y TRIF mediante técnicas
bioquímicas.

OBJETIVOS
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